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insan DNA'sinin tam analizi yapildi

Bilim insanlari, insana ait gen haritasinin ayrintil analizini tamamladi. Calisma sirasinda genetik kodlarin biyolojik
olarak aktif olan kisminin daha énce sanilandan ¢ok daha biylk oldugu belirlendi.Bilim insanlari, elde edilen
bilgilerin, hastaliklarin anlagiimasi ve tedavisi i¢cin daha blyUk olanaklar sunacagini umuyor.

Calismaya ABD, ingiltere, ispanya, Singapur, Japonya ve ingiltere'den 400 kadar bilim insani katildi. Calismanin
sonuglari birbiriyle baglantigil ve kamuya agik olan 30 bilimsel yazida ilan edildi.

Yazilar, Nature, Geneme Biology ve Genome Research dergilerinde yayimlandi. DNA Unsurlari Ansiklopedisi ile
ile ilgili galisma 2003 yilinda baslatiimisti; ¢calismada esas olarak insan gen tam haritasindaki islevsel elemanlarin
bulunmasi hedeflendi.

Haritanin yizde 1'ini kapsayacak sekilde yapilan bir pilot projenin sonuglari, 2007 yilinda yayimlanmisti. Encode
adini tastyan bu son buyuk proje ise, DNA diziliminin bitintn0 olusturan tg¢ milyar gen sifresi ¢iftini inceledi.

Bilim insanlari genome olarak anilan bitiniin ylizde 80'ninin belli bir isleve sahip oldugunu belirledi. Su ana
kadarki ¢calismalar ancak genome'un ylzde 2'sini olusturan protein-gifreleme genleri Gzerinde yodunlagmisti.

Galismalarimiz genome'un daha,
¢ok daha blyik bir kisminin
biyolojik olarak aktif oldugunu
ortaya koydu Doktor Ewan Birney

GEREKSIZ DNA
Genler DNA'nin kiigUk kisimlari olarak talimatlar igeriyor; bunlar Gretmeleri gereken kimyasal ve protein maddeleri
ile ilgili.

Encode ekibi, "Junk DNA/Gereksiz DNA" olarak anilan ve gen haritasi genome'da gok biiylk bir alan kaplayan
kismi analiz etti; bu bdlim daha énce Gzerinde ¢ok az ¢alisma yapilan ve az anlagilan bir b&limda.

Cambridge'deki Avrupa Biyoenformatikler Enstitiisi'nden Doktor Ewan Birney, BBC'ye yapti§i agiklamada "Varilan
onug, simdi bu, "gereksiz" ifadesinin ¢épe atilmasi gerektigini gosteriyor" dedi.

"Calismalarimiz genome'un daha, ¢ok daha biytk bir kisminin biyolojik olarak aktif oldugunu ortaya koydu;
eskiden bu kismin gok daha kiigik oldugu dusiinuliyordu.”

"ANAHTARLAR"
Bilim insanlari ayrica dért milyon "anahtar" gen belirledi. Bu genler DNA'daki genlerin "agik" (aktif) ya da "kapah"
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olup olmadiklarini belirliyor.

Biliminsanlari, anahtarlarin genome tizerinde kontrol ettikleri genlerden ¢cogu zaman uzak mesafelerde
bulundugunu sdylayor.

Ewan Birney "Bu, insan biyolojisini daha iyi anlamamiza yardimci olacak. Belirledigimiz bu anahtarlarin blyik
bélimi kalp hastaldi, seker hastaligi ya da akil hastalidi ile baglantili risk kosullari ile siki bir iligki iginde. Bu yeni
algi, arastirmacilara yepyeni bir kapi agiyor; sonunda, umut edilen odur ki, yeni tedavi olanaklari belirsin."

Biliminsanlari hastalarin bu son yapilan ¢alismanin sonuglarindan yararlanmasi i¢in daha uzun yillar gegmesi
gerektigini belirtiyor.

Encode ekibinin bir diger Uyesi olar Doktor lan Dunham ise elde edilen verilerin sonucta hastaliklarla ilgili
arastirmalarda blyulk yarar saglayacagini belirtiyor.

insan biyolojisi ile ilgili caligmalarin
temel taslarindan biri olacak Profesér Mike Stratton

"Encode bize degerli bazi ipuclari veriyor; bu sayede saglik ve hastalik konusunda yeni buluslara gidilebilir. Bu
calismalar yepyeni ilaclarin gelistiriimesine ya da var olan tedavilerin daha da etkinlestiriimesine yol acabilir."

Wellcome Vakfi Sanger Enstitlisi Bagkani Profesér Mike Stratton ise elde edilen sonuglarin "géz kamastirici
oldugunu" ve nihayetinde "insan biyolojisi ile ilgili galismalarin temel taglarindan biri olacagini" sdyledi.

Stratton, "Encode Projesi pek ¢ok arastirmacinin bilimsel calisma ydntemlerini degistirecek; ve ayni sekilde,
genetik varyasyonlarin genome ile baglantili aksakliklara yol agtigi hastaliklari anlamaya ¢alisanlarin kavrama
yetenegini gu¢lendirecek" diyor.
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